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Evaluation génomique

referencebase INGX-2021_1 Aide a l'interprétation Ordrenr. : DAN00001-6821

Animal : 17884-590 - Né(e) le : 00/00/0000 Kon : M

Référence de I'échantillon : LIMDNKM001788400590

Fader : Moder :

Myostatine («culard») : Non test¢  Hornlgs : Nontesté  Palais fendu : Non testé
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- AIDE A LINTERPRETATION DES TESTS GENOMIQUES -

IngenomiX propose une gamme de tests génomiques d’aide a la sélection. Ces tests permettent de prédire le
potentiel génomique d’un animal en analysant son ADN et en comparant le profil génomique ainsi obtenu a celui
d’une population d’animaux de référence dont on connait les performances.

EVALIM® - SCORES GENOMIQUES

EVALIM® integre I'information de plusieurs dizaines de milliers
de marqueurs moléculaires répartis sur I'ensemble du génome
de I'animal pour produire un score génomique. Cet indicateur,
calculé pour 13 caractéres, représente le potentiel génomique
de l'animal. Il n’intégre aucune autre performance mesurée
sur I'animal ou son ascendance. Il est ainsi possible de repérer
de maniere précoce les animaux les plus prometteurs et de
raisonner ses choix de sélection en fonction des objectifs du
cheptel.

Les résultats sont représentés par trois sections :

e Morphologie croissance : un diagramme en radar pour 8
caracteres notés de 1 a 10. Les animaux avec un score de 10
ont un profil similaire aux 10% des meilleurs animaux de la
population de référence. Les scores 10+ et 10++ permettent
de distinguer les animaux appartenant aux 5% et 1% meilleurs
de la population pour le caractére considéré. Ces 8 caracteres
sont : Facilité de Naissance (FN), potentiel de croissance (CR),
Développement Squelettique (DS), Développement Musculaire
(DM), finesse d’os (FOS), Aptitude au vélage (AV), aptitude a
I'allaitement (AL) et Ouverture Pelvienne (OP).

Lapopulation deréférence estcomposée d’animauxsélectionnés.
Les moyennes des scores génomiques ne correspondent donc
pas aux moyennes des index IBOVAL. La table ci-dessous, décrit
pour chaque score génomique obtenu, la moyenne des index
IBOVAL réels des animaux constituant la population de référence.
La valeur la plus proche de 100 en IBOVAL est entourée en gris
foncé. Cette moyenne raciale est représentée par un trait continu
noir sur le diagramme en radar de chaque animal. Les animaux
améliorateurs pour le caractére sont au-dessus du trait continu.

Score IFNAIS CRsev DMsev DSsev FOSsev AVel ALait
1 86 91 86 88,1 86,9 86,4 90,8
2 91,8 96,3 92,6 94,4 91,7 93,7 95,4
3 94,4 98,6 95,7 97,3 94 96,6 97,3
4 96,5 97,9 95,8 98,7 98,9
5 98
6 103,7 102,1 103,7 101,9 101,2
7 101,3 105 104,2 105,7 103,6 102,4
8 102,9 | 106,9 | 106,5 | 1079 | 102,3 | 1054 | 103,8
9 105,3 109 109,4 | 110,5 | 104,5 108 105,6
10 107,9 111,3 112,6 113,8 107 110,6 107,9
10+ 111,7 114,2 117,2 116,9 110,3 114,1 110,7
10++ 120,7 119 125,1 122,6 117,4 119,7 115,4

Table de référence EVALIM®.

e Reproduction : une échelle découpée en 4 classes sur laquelle
est placée la valeur génétique de I'animal pour I'Intervalle Vélage
Premiére Chaleur. Les classes « précoce » et « trés retardé »
représentent les 10% extrémes de la distribution du caractere.

® Morphologie de lamamelle : les 4 caracteres de la morphologie
de lamamelle : distance plancher —jarret, équilibre des quartiers,
longueur et grosseurs des trayons sont illustrés par des fleches.
La valeur optimale étant au centre, plus la fleche est longue, plus
I'animal est déséquilibré pour le caractére.

Distance
plancher/jarret.
-- ++ -
Mamelle trés Plancher légérement Mamelle trés
haute collée au au-dessus du jarret décrochée
corps
Equilibre des
quartiers.

Mamelle trés basculée Mamelle Mamelle trés basculée
vers l'arriére pratiquement vers l'avant (quartiers
horizontale arriere tres peu

(quartiers avant trés
peu développés)

développés)

lllustration des scores modifiée a partir du guide de pointage de
I'Institut de I’Elevage — février 2014.

MISE A JOUR DES SCORES

Lajout d’animaux dans la population de référence ou des
changements de l'index IBOVAL d’animaux de la population
de référence peuvent modifier les scores génomiques. Ces
apports et mises a jour permettent d’améliorer la fiabilité des
tests. La base de référence utilisée est indiquée sur le profil
génomique individuel de I'animal (actuellement INGX 2021 _1).
Elle comprend a ce jour plus de 30 000 animaux.

La mise a jour des scores est disponible sur votre Espace Pro sur
www.limousine.org.

FILIATION

IngenomiX integre au test EVALIM® la vérification de Ia
compatibilité génétique entre I'animal analysé et ses parents
déclarés, lorsque ceux-ci sont préalablement connus dans la
base de données nationale de SNP de filiations.

Pour obtenir des résultats de filiation et d’indexation officiels, il
est nécessaire de faire réaliser le prélévement par un préleveur
habilité technicien ou éleveur habilité aupres de son EDE. Le
préleveur reste seul responsable de I'exactitude des informations
d’identification associées a I'échantillon biologique envoyé a
IngenomiX (nom, numéro d’identification, date de naissance,
sexe...).

GENES D'INTERET
Le test comprend I'analyse de plusieurs mutations :

e Culard : 9 mutations MH (Myostatine) C313Y ; D182N ; E226X ;
E291X ; FO4L ; Q204X ; S105C; NT419 et NT821.

e Sans Cornes : 2 mutations : celtique Pc et frisonne Pf.

e Palais Fendu
Limousine.

1 mutation palatoschisis spécifique a la

Pour des informations plus détaillées, merci de consulter
notre site internet : www.ingenomix.fr



